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MATERIALI E METODI
pool

basato sul lineage lineage GI-
lineage GI-1 

-
-

primer

p-distance 

RISULTATI

192 nel 2015, 119 nel 2016, 42 nel 2017, 10 nel 2018 e 10 nel 2019. 
I lineage

lineage

 lineage riscontrate in ciascun anno sono elencate 
in tabella 1.

Lineage 2012 2013 2014 2015 2016 2017 2018 2019 TOTALE
QX 7 38 38 141 83 19 8 6 340
793B 5 14 3 32 17 8 0 2 81
MASS 0 6 3 16 16 15 2 2 60
Q1 0 3 0 2 0 0 0 0 5
D274-like 0 0 1 1 1 0 0 0 3

ceppi 
ricombinanti 0 0 0 0 2 0 0 0 2

TOTALE 12 61 45 192 119 42 10 10 491

Tabella 1. lineage riscontrate annualmente.
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lineage. Sebbene siano necessari ulte-
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primer 

 lineage

-

vaccini QX (Russo et al., 2016).
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